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1.- Introduccion

A pesar de los grandes avances realizados tanto en Biologia Molecular como en
Genética hasta la fecha, unicamente se han descrito y caracterizado desde el punto
de vista bioquimico una minima cantidad del proteoma humano. De ahi la
necesidad de promover e impulsar un esfuerzo tanto en Gendmica como en
Protedmica por el disefio y desarrollo de plataformas metodolégicas robustas que
permitan el estudio a gran escala y masivo de proteinas/péptidos en muestras
bioldgicas y/o clinicas.

En este sentido, el IBSAL dispone de un Servicio de Protedmica con altas
prestaciones analiticas para caracterizaciones protedmicas en profundidad y alta
sensibilidad, junto con una extraordinaria reproducibilidad para responder a las
necesidad actuales y futuras de los proyectos de investigacion biomédica del

instituto y de otros centros de investigacion.

2.- Objetivos

Esta plataforma pretende poner al servicio de investigadores del IBSAL,
principalmente, pero también de otros investigadores de grupos de Castillay Ledn,
nacionales e internacionales, un Servicio de Protedmica con altas prestaciones

analiticas para caracterizaciones protedmicas en profundidad y alta sensibilidad.

3.- Composicién

El IBSAL cuenta con personal altamente cualificado y experimentado, en el disefio y
desarrollo de ensayos protedmicos y en analisis de datos, en muestras de elevado
valor biologico e interés biomédico. El grupo de investigacion IIMD21 "Protedmica
Funcional y Nanomedicina", cuyo jefe de grupo es Manuel Fuentes Garcia, sera el
encargado de la gestibn de esta plataforma y de forma especifica las
determinaciones también seran realizadas por Fernando Sanchez Juanes
(Identificacion de Microorganimos (MALDITOF) y Pablo Juanes Velasco

(Caracterizacién Protedmica TIMS-TOF y arrays proteicos).
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4.- Cartera de servicios

A.-Caracterizar cambios dindmicos en el proteoma de muestras clinico-biolégicas, la

identificacion de biomarcadoresy la caracterizacion/validacién de nuevos farmacos.

B.- Proporcionar servicios protedmicos High-throughput, sensibilidad y alta
capacidad resolutiva a investigadores del IBSAL y otras agrupaciones cientificas
multicéntricas como CIBER, RICORS, ERA-NET, con el fin de acelerar la traslacion from
the bench to the bedside; tales como:

i. Caracterizacién proteomas complejos: con minimas cantidades de

muestra bioldgica de partida y resolucién espacial (spatial proteomics)

ii. Deteccién y determinacién de PTMs (ie. fosforilacién, acetilaciéon,

metilacion, ubiquitina, glicosilacion...).

iii. Protedmica cuantitativa: Con etiquetas quimicas de masa conocida (ie.

TMT, iTRA,..) o aminoacidos pesados (SILAC) o marcados quimicamente
(AHA chemistry) o LFQ (Label-free quantification) que permiten la
comparacion exhaustiva y sistematica de proteomas complejos en
multiples condiciones experimentales, secretomas y degradomas (ej.
exosomas...), y en una amplia variedad de fluidos bioldgicos proximales

(ej. suero/plasma, saliva, CSF, lagrima...).

iv.  Validacion y cuantificacién absoluta de proteinas o péptidos diana o

candidatos a biomarcadores, mediante la monitorizacidon exclusiva de
masas de iones especificos y sus fragmentos (mediante tecnologias
como PRM, SRM...).

v. Caracterizacién proteémica de célula Unica: Cuantitativa & cualitativa.

vi. Inmunopeptidoma: Identificacion de neoantigenos mediante

caracterizacion protedmica de HLAs.

vii. Proteina intacta: Caracterizacion proteina completa (ej. Inmuno-

globulinas).

viii. Arrays de proteinas de multiples formatos Luminex, Arrayjet... para

cribado masivo de perfiles seroldgicos y analisis funcional de interaccion

proteina/farmaco o interacciones proteina/proteina.

C.- Enriquecimiento predictivo y andlisis de la respuesta bioldgica en el contexto

ensayos clinicos con farmacos.
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5.- Procedimiento de uso

1.- Se recibe la demanda de servicio via web o por email.
2.- Valoracion de la solicitud: Si esta dentro de la oferta de servicios del IBSAL se
registra en la Excel y se asigna un numero de registro.
3.- Segun el tipo de cuestionario de la plataforma:
e Modelo 1: (Formulario comun):

Se cumplimenta el formulario con los datos aportados a través de la web, se pone un
numero de registro y fecha y se envia al contacto de la plataforma.
e Modelo 2: (Formularios especificos):

Se cumplimenta nimero de registro y fecha y se envia de nuevo al solicitante, para que
lo cumplimente y lo envié al email de la plataforma y con copia a secretaria.

4.- El responsable de la plataforma contactara con el solicitante del servicio y
una vez que se concreta el trabajo a realizar se presupuesta, segun las
tarifas de cada situacion.

5.- El solicitante del servicio debe aceptar el presupuesto (via email es
suficiente) y posteriormente se realiza el trabajo.

6.- Una vez finalizado el trabajo, el responsable de la plataforma envia el
documento de fin de trabajo a secretaria con un resumen del trabajo
realizado, presupuesto y el coste final del trabajo, si es diferente, con fecha
de finalizacion del trabajo y firma.

7.- Registro de actividad: El responsable de la plataforma archivara una copia de
los documentos de solicitud y realizacién del servicio, asi como del
presupuesto. En secretaria, ademas de archivar estos documentos, se
llevara un registro de la actividad realizada en el formato Excel que se ha
disefiado para tal fin, con el objetivo de llevar la contabilidad de la actividad
de las plataformas y hacer la memoria de actividad a fin de afio.

8.- Se enviara al solicitante desde secretaria el documento de pago, donde se
especifica, método de pago, si es cargo interno a una bolsa o un proyecto o

mediante factura y en tal caso los datos de la factura.

9.- Este documento se pasa a contabilidad para realizar el cargo a la
bolsa/proyecto y facturacion.

10.- En secretaria se dejara registrado todo el procedimiento y se da por

cerrado el servicio.
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Informacién que hay que hacer que debe constar en la respuesta al servicio:
1.- Resumen del trabajo

2.- Presupuesto aceptado segun tarifa y coste final si es diferente

3.- Fecha de finalizacién del trabajo y firma

6.- Equipamiento disponible

1. Equipamiento LC-MS/MS de alta resolucién y sensibilidad: EVO-SEP (HPLC) +
TIMS-TOF Pro 2 (IMS-MS) (Bruker Inc.)

2. Ultra-Marathon Non-contact Printer (Arrayjet Inc.) + Microarray station
processor (M2 Automation GmbH) + HT-slide scanner (Sensovation Gmbh).

3. MagPix (Luminex Co.) er, MxQuant, Perseus.

4. Softwarey servidor de procesamiento de datos: ProteoScape, Peaks, Skyline, DIANN,
MSFragger, MxQuant, Perseus.

Equipamiento
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7.-Tarifas:
Tarifa 1: General.

e Empresas privadas,
e Otras instituciones no incluidas en los siguientes puntos
Tarifa 2: Centros de investigacion sin animo de lucro
e Institutos de investigacion Biosanitaria acreditados
e Otras entidades publicas o sin animo de lucro de Castillay Le6n
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Tarifa 3: Tarifa para usuarios internos (IBSAL, SACyL Salamanca, USAL, Institutos
mixtos USAL/CSIC e Institutos de investigacion biosanitaria de Castilla y Leon
(IBIOLEON; IBioBURGOS e IBioVALL)).

(Ver tabla de tarifas en Anexo 1)

8.- Contacto y ubicacién
Contacto para solicitar el servicio
Secretaria IBSAL

e-mail: secretaria@ibsal.es

Tel: 923291100 EXT. 55113

Responsable de la plataforma:
Manuel Fuentes Garcia
e-mail: proteomica@ibsal.es

Tel: 923294500 EXT. 4811

Ubicacion:

Facultad de Medicina de Salamanca de la Universidad de Salamanca. C/ Alfonso X el
Sabio, s/n, 37007 Salamanca.
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Anexo |
FORMULARIO DE CONSULTA PLATAFORMA DE PROTEOMICA

Instrucciones

Para realizar una solicitud de servicios a la plataforma de protedmica, por favor
complete el siguiente formulario con los datos solicitados. Una vez completado
debe enviarlo por e-mail a secretaria@ibsal.es. El personal de la plataforma se
pondra en contacto con usted para obtener mas informacion y responderle.

DATOS PERSONALES

Nombre y apellidos

Grupo IBSAL

Entidad/
Servicio/Departamento

E-mail

Teléfono

DATOS DE LA CONSULTA

Descripcion de la consulta

Por favor, describa brevemente el servicio solicitado. Incluya informacion sobre
el proyecto (cédigo y entidad financiadora obligatorios*), la tecnologia
involucrada, el objetivo y cualquier otra informacion relevante.
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INFORMACION BASICA SOBRE EL TRATAMIENTO DE SUS DATOS PERSONALES

Responsable del
tratamiento

Finalidad del
tratamiento

Legitimacién del
tratamiento

Destinatarios de los
datos

Derechos que
ostenta frente al
tratamiento

Informacion
detallada

[Fundacién Instituto de Estudios de Ciencias de la Salud de
Castillay Ledn (IECSCYL)]

[Gestionar su solicitud, Cumplir con las obligaciones legales
derivadas de su actividad en el trafico juridico, bien sea en
relacién con el personal adscrito al mismo, como con aquellos
terceros que perfeccionan cualquier clase de contrato con el
IBSAL; Mantener al Usuario informado, bien por medios
electronicos o telefénicos, bien por cualquier otro medio que asi
se haya previsto y facilitado en relacién a servicios ya prestados;
Tratamiento posterior de los datos con fines estadisticos;
Prevenir abusos y fraudes en el uso de nuestros servicios; Cesiéon
de datos a organismos y autoridades publicas, siempre y cuando
sean requeridos de conformidad con las disposiciones legales y
reglamentarias]

[Consentimiento del interesado; El cumplimiento de una
obligacién legal, y/o; La ejecucién de un contrato]

[Los datos seran cedidos a las administraciones publicas siempre
gue sea necesario en base al interés publico para el
cumplimiento de las finalidades antes mencionadas. Asimismo,
se le ceden datos a aquellas instituciones y centros participantes
en los servicios prestados por IBSAL y que quedan sefialadas en
la Web]

[Acceso, rectificacion, supresion y olvido, oposicidn, limitacion,
portabilidad. Puede dirigirse por escrito a la direccion postal del
responsable o por correo electrénico a
protecciondedatos@ibsal.es. En cualquier caso siempre podra
dirigirse a la Agencia Espafiola de Proteccién de Datos (AEPD)
para solicitar mas informacion]

Puede consultar informacién adicional y detallada sobre el
tratamiento de sus datos personales en nuestra pagina web
[http://ibsal.es/es/aviso-legal]

Fechay Firma
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Anexo ll: TARIFAS
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SERVICIOS Tarifa-1* | Tarifa-2* | Tarifa-3*
1.-PREPARACION DE MUESTRA

Precipitacion proteica 45 10 4.2
(C;::Qitéf/l;auc(;c;?r e;1))rote|ca (BCA, Protein 660) 40 20 14
Digestion en gel 111 20 10
Extraccion y digestion mediante iST 75 58 40
Extraccion y digestién mediante SP3+iST 90 68 50
Extraccion, digestién y marcaje TMT Consultar | Consultar | Consultar
Extraccion y digestion mediante STRAP, FASP Consultar | Consultar | Consultar
Enriquecimiento de fosfopéptidos con TiO2 65.3 44.5 30
Enriquecimiento con IMAC 65.3 44.5 30
2.-SEPARACION Y TINCION

Electroforesis

SDS-PAGE (10x8 cm) 48.3 23 9.3
SDS-PAGE (16x14 cm) 60 30 14.5
SDS-PAGE (18,5x20 cm) 75 45 17.6
Tincién (incluida adquisicion de imagen)

Tincién Plata (gel, 10x8 cm) 57 38 9.3
Tincién Plata (gel, 16x14 cm) 81.6 46.8 14.5
Tincién Plata (gel, 18,5x20 cm) 91 50 19.7
Tincién Plata (gel, 26x22 cm) 102.2 62.2 36.2
Tincién Coomassie (gel, 10x8 cm 42 23 9.3
Tincién Coomassie (gel, 16x14 cm) 44.6 28.3 14.5
Tincién Coomassie (gel, 18,5x20 cm) 47.9 31.5 17.5
Tincién Coomassie (gel, 26x22 cm) 91.4 52.2 36.2
Adquisicion de Imagen (gel, 10x8 cm y 16x14 cm) 12 8 4.2

*Coste en €/ muestra.
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SERVICIOS | Tarifa-1* | Tarifa-2* | Tarifa-3*
3.-ESPECTROMETRIA DE MASAS LC-MS/MS (Incluye preparacion muestra y adquisicion
de datos)

Identificacion y cuantificacion de proteinas mediante LC-

MS/MS de muestras proteicas de baja complejidad 267.2 175.5 51.3
gradiente corto Ultra-corto

Identificacion y cuantificacion de proteinas mediante LC-

MS/MS de muestras proteicas de mediana complejidad 367.2 1421 92.6
gradiente medio

LC-MSMS de muestrals’ proteicas de alta complejidad 467.2 299 1 160
gradiente Alta-resolucién

LC-MSMS, analisis TMT , de muestras proteicas de baja

complejidad gradiente corto hasta 60 min (no incluyen 267.2 175.5 51.3
preparacion de muestra)

LC-MSMS, analisis TMT, de muestras proteicas de

mediana complejidad gradiente medio de 60-150 min 367.2 2221 92.6
LC-MSMS, anélis_is TMT, de muestras protei_cas de alta 467.2 299 1 160
complejidad gradiente largo mayor de 150 min

LC-M.S/MS, disefno experimentacion PRM, de muestras 490 3 330 250
proteicas

Asesoramiento cientifico-técnico personalizado (€/hora) 2211 50 30
4.-ANALISIS DE DATOS (€/hora)

Re-analisis de datos, repositorio (PRIDE, MASSIVE...) 2911 50 30
(€/hora)

Asesoramiento cientifico-técnico personalizado (€/hora) 467.2 2211 30
5.-PROTEINAS RECOMBINANTES

cDNA proteina recombinantes humanas 150 75 50
Produccion in situ proteinas recombinantes humanas 120 85 65
6.-ARRAYS DE PROTEINAS

M.lcroarrays mediante sistema nano inyeccién (run 25 300 195 150
slides)

Microarrays mediante sistema Luminex Consultar | Consultar |Consultar
Ensayos de microarrays (por muestra): Identificacion de

proteinas, interacciones proteina-proteina, screening 120 75 50
muestras bioldgicas (perfil serolégico...).

Adquisicion de Imagen (unidad) 15 10 8
Andlisis de microarrays (hora) 60 45 30
7.-IDENTIFICACION DE MICROORGANISMOS (MALDI-TOF)

Método Directo 40 10 5
Método de Extraccion 80 20 10
Elaboracién de dendrogramas Consultar | Consultar | Consultar
Analisis de espectros, comparacion de clases Consultar | Consultar | Consultar

*Coste en €/ muestra.
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En este documento se utiliza el masculino gramatical como genérico, segun los usos linglisticos, para referirse a
personas de ambos sexos.

Clausula de Confidencialidad

Este documento es propiedad del Instituto de Investigacién Biomédica de Salamanca. Se debera utilizar dicho
material exclusivamente para el servicio acordado entre los responsables y la Direccién del Instituto y para lo que
se requiere necesariamente su empleo. Dicho compromiso incluye la prohibicién de la reproduccién total o parcial
del material mencionado por cualquier medio o método.

@@@@ Este documento tiene licencia Creative Commons Reconocimiento No Comercial Sin Obra
aamnE Derivada 4.0 International License.
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